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COMPOSICAO TAXONOMICA DE OVOS E LARVAS DE PEIXES NO
RIO SAPUCAI-MIRIM PAULISTA, BACIA DO ALTO RIO PARANA
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RESUMO

Informacdes sobre os padrdes de ocorréncia e distribuicdo de ovos e larvas de peixes, periodo
mais critico do ciclo de vida destes organismos, tém importancia fundamental para o
entendimento da biologia das espécies e também contribuem para a avaliacdo da integridade
ecologica do ecossistema. O objetivo deste trabalho é avaliar a composi¢édo taxondmica de ovos
e larvas de peixes no rio Sapucai-Mirim paulista. A area de estudo foi o rio Sapucai-Mirim
(importante tributario do rio Grande, bacia do Alto rio Parana) em um trecho que possui trés
PCHs dispostas em cascata - de montante para jusante: PCHs Palmeiras, Anhanguera e Retiro.
A amostragem do ictioplancton foi realizada utilizando uma rede de plancton conico-cilindrica,
com malha de 500 um, posicionada na subsuperficie da agua e mantida por 10 minutos. As
amostragens foram realizadas quinzenalmente de novembro a fevereiro em dois ciclos
reprodutivos (2015-2016 e 2016-2017) em seis diferentes trechos: reservatorio, montante e
transicdo das PCHs Palmeiras e Retiro. Os individuos amostrados foram identificadas
morfologicamente até o menor nivel taxondmico possivel e geneticamente através da extracao
de DNA dos ovos e das larvas individualmente, utilizando o kit de coluna da marca Transgen,
seguindo as orientacOes do fabricante. Posteriormente, fizemos o PCR utilizando o gene COl,

ideal para a identificacdo de espécies de peixes, e sequenciamos o produto de PCR utilizando o
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kit BigDye Terminator v3.1 para a identificacdo das espécies amostradas no BOLDSystems.
Foram identificados 18 taxons, pertencentes a 14 familias e quatro ordens. Destes, pelo menos
quatro tdxons sdo migradores de longa distancia. Os resultados indicam que 17,6% das espécies
registradas no rio Sapucai-Mirim (102) estdo se reproduzindo, essas espécies apresentam
diferentes caracteristicas taxondmicas e ecoldgicas, indicando que o trecho estudado é um

importante local de reproducéo da ictiofauna, mesmo sob influéncia de trés PCHs.
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